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Appendix I: Alignment of instant SEQ ID NO: 2 and GenBank Accession No. XM_051900 
BLASTN 2.2.22+ 

Reference: Zheng Zhang, Scott Schwartz, Lukas Wagner, and 
Webb Miller (2000), "A greedy algorithm for aligning DNA 
sequences", J Comput Biol 2000; 7 ( 1-2 ): 203-14 . 



RID: SK5US79Y114 



Query= SID_2 
Length=3356 



Score E 

Sequences producing significant alignments: (Bits) Value 

ref | XM_051900 . 1 | Homo sapiens prostaglandin-endoperoxide synt . . . 6198 0.0 
ALIGNMENTS 

>ref | XM_051900 . 1 | Homo sapiens prostaglandin-endoperoxide synthase 2 (prostaglandin 

G/H synthase and cyclooxygenase ) (PTGS2), mRNA 

Length=3356 



Score = 6198 bits (3356), Expect = 0.0 
Identities = 3356/3356 (100%), Gaps = 0/3356 (0%) 
Strand=Plus/Plus 



Query 1 

Sbjct 1 

Query 61 

Sbjct 61 

Query 121 

Sbjct 121 

Query 181 

Sbjct 181 

Query 241 

Sbjct 241 

Query 301 

Sbjct 301 

Query 361 

Sbjct 361 

Query 421 

Sbjct 421 

Query 481 



GTCCAGGAACTCCTCAGCAGCGCCTCCTTCAGCTCCACAGCCAGACGCCCTCAGACAGCA 6 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTCCAGGAACTCCTCAGCAGCGCCTCCTTCAGCTCCACAGCCAGACGCCCTCAGACAGCA 6 0 

AAGCCTACCCCCGCGCCGCGCCCTGCCCGCCGCTGCGATGCTCGCCCGCGCCCTGCTGCT 12 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AAGCCTACCCCCGCGCCGCGCCCTGCCCGCCGCTGCGATGCTCGCCCGCGCCCTGCTGCT 12 0 

GTGCGCGGTCCTGGCGCTCAGCCATACAGCAAATCCTTGCTGTTCCCACCCATGTCAAAA 18 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

GTGCGCGGTCCTGGCGCTCAGCCATACAGCAAATCCTTGCTGTTCCCACCCATGTCAAAA 18 0 

CCGAGGTGTATGTATGAGTGTGGGATTTGACCAGTATAAGTGCGATTGTACCCGGACAGG 2 4 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

CCGAGGTGTATGTATGAGTGTGGGATTTGACCAGTATAAGTGCGATTGTACCCGGACAGG 2 4 0 

AT T C T AT GG AG AAAAC T GC T C AAC ACCGGAAT T T T T G AC AAG AAT AAAAT T AT T T C T G AA 3 0 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

AT T C T AT GG AG AAAAC T GC T C AAC ACCGGAAT T T T T G AC AAGAAT AAAAT T AT T T C T G AA 3 0 0 

ACCCACTCCAAACACAGTGCACTACATACTTACCCACTTCAAGGGATTTTGGAACGTTGT 36 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

ACCCACTCCAAACACAGTGCACTACATACTTACCCACTTCAAGGGATTTTGGAACGTTGT 36 0 

G AAT AAC AT TCCCTTCCT T CGAAATGC AAT TAT GAG TTATGTGTT G AC AT C C AG AT C AC A 42 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

G AAT AAC AT TCCCTTCCT T CGAAATGC AAT T ATGAGT T AT G T G T T G AC AT C C AG AT C AC A 42 0 

TTTGATTGACAGTCCACCAACTTACAATGCTGACTATGGCTACAAAAGCTGGGAAGCCTT 4 8 0 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

TTTGATTGACAGTCCACCAACTTACAATGCTGACTATGGCTACAAAAGCTGGGAAGCCTT 4 8 0 

CTCTAACCTCTCCTATTATACTAGAGCCCTTCCTCCTGTGCCTGATGATTGCCCGACTCC 5 4 0 
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Query 
Sbjct 



I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCTAACCTCTCCTATTATACTAGAGCCCTTCCTCCTGTGCCTGATGATTGCCCGACTCC 

CTTGGGTGTCAAAGGTAAAAAGCAGCTTCCTGATTCAAATGAGATTGTGGAAAAATTGCT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I i I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTTGGGTGTCAAAGGTAAAAAGCAGCTTCCTGATTCAAATGAGATTGTGGAAAAATTGCT 



Query 601 TCTAAGAAGAAAGTTCATCCCTGATCCCCAGGGCTCAAACATGATGTTTGCATTCTTTGC 66 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 601 TCTAAGAAGAAAGTTCATCCCTGATCCCCAGGGCTCAAACATGATGTTTGCATTCTTTGC 66 0 



Query 
Sbjct 



CCAGCACTTCACGCATCAGTTTTTCAAGACAGATCATAAGCGAGGGCCAGCTTTCACCAA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CCAGCACTTCACGCATCAGTTTTTCAAGACAGATCATAAGCGAGGGCCAGCTTTCACCAA 

CGGGCTGGGCCATGGGGTGGACTTAAATCATATTTACGGTGAAACTCTGGCTAGACAGCG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CGGGCTGGGCCATGGGGTGGACTTAAATCATATTTACGGTGAAACTCTGGCTAGACAGCG 

TAAACTGCGCCTTTTCAAGGATGGAAAAATGAAATATCAGATAATTGATGGAGAGATGTA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TAAACTGCGCCTTTTCAAGGATGGAAAAATGAAATATCAGATAATTGATGGAGAGATGTA 



Query 
Sbjct 



TCCTCCCACAGT C AAAG AT AC T C AGGC AGAGATG AT CTACCCTCCT CAAG T C C C T GAGCA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TCCTCCCACAGTCAAAGATACTCAGGCAGAGATGATCTACCCTCCTCAAGTCCCTGAGCA 



Query 901 TCTACGGTTTGCTGTGGGGCAGGAGGTCTTTGGTCTGGTGCCTGGTCTGATGATGTATGC 96 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 901 TCTACGGTTTGCTGTGGGGCAGGAGGTCTTTGGTCTGGTGCCTGGTCTGATGATGTATGC 96 0 



Query 961 CACAATCTGGCTGCGGGAACACAACAGAGTATGCGATGTGCTTAAACAGGAGCATCCTGA 102 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 961 CACAATCTGGCTGCGGGAACACAACAGAGTATGCGATGTGCTTAAACAGGAGCATCCTGA 102 0 

Query 1021 ATGGGGTGATGAGCAGTTGTTCCAGACAAGCAGGCTAATACTGATAGGAGAGACTATTAA 1080 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 1021 ATGGGGTGATGAGCAGTTGTTCCAGACAAGCAGGCTAATACTGATAGGAGAGACTATTAA 1080 

Query 1081 GATTGTGATTGAAGATTATGTGCAACACTTGAGTGGCTATCACTTCAAACTGAAATTTGA 1140 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 1081 GATTGTGATTGAAGATTATGTGCAACACTTGAGTGGCTATCACTTCAAACTGAAATTTGA 1140 

Query 1141 CCCAGAACTACTTTTCAACAAACAATTCCAGTACCAAAATCGTATTGCTGCTGAATTTAA 12 0 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 1141 CCCAGAACTACTTTTCAACAAACAATTCCAGTACCAAAATCGTATTGCTGCTGAATTTAA 12 0 0 

Query 12 01 CACCCTCTATCACTGGCATCCCCTTCTGCCTGACACCTTTCAAATTCATGACCAGAAATA 126 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 12 01 CACCCTCTATCACTGGCATCCCCTTCTGCCTGACACCTTTCAAATTCATGACCAGAAATA 126 0 

Query 1261 C AAC TAT C AAC AG T T T AT C T AC AAC AAC TC T AT AT TGC T GG AAC AT GG AAT T AC C C AG T T 132 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 1261 CAACTATCAACAGTTTATCTACAACAACTCTATATTGCTGGAACATGGAATTACCCAGTT 1320 

Query 1321 TGTTGAATCATTCACCAGGCAAATTGCTGGCAGGGTTGCTGGTGGTAGGAATGTTCCACC 13 8 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 1321 TGTTGAATCATTCACCAGGCAAATTGCTGGCAGGGTTGCTGGTGGTAGGAATGTTCCACC 1380 

Query 13 81 CGCAGTACAGAAAGTATCACAGGCTTCCATTGACCAGAGCAGGCAGATGAAATACCAGTC 1440 
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I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

13 81 CGCAGTACAGAAAGTATCACAGGCTTCCATTGACCAGAGCAGGCAGATGAAATACCAGTC 14 4 0 



Query 
Sbjct 



TTTTAATGAGTACCGCAAACGCTTTATGCTGAAGCCCTATGAATCATTTGAAGAACTTAC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTTAATGAGTACCGCAAACGCTTTATGCTGAAGCCCTATGAATCATTTGAAGAACTTAC 



Query 1501 AGGAGAAAAGGAAATGTCTGCAGAGTTGGAAGCACTCTATGGTGACATCGATGCTGTGGA 156 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 1501 AGGAGAAAAGGAAATGTCTGCAGAGTTGGAAGCACTCTATGGTGACATCGATGCTGTGGA 1560 



Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 



GCTGTATCCTGCCCTTCTGGTAGAAAAGCCTCGGCCAGATGCCATCTTTGGTGAAACCAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GCTGTATCCTGCCCTTCTGGTAGAAAAGCCTCGGCCAGATGCCATCTTTGGTGAAACCAT 

GGTAGAAGTTGGAGCACCATTCTCCTTGAAAGGACTTATGGGTAATGTTATATGTTCTCC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
GGTAGAAGTTGGAGCACCATTCTCCTTGAAAGGACTTATGGGTAATGTTATATGTTCTCC 

TGCCTACTGGAAGCCAAGCACTTTTGGTGGAGAAGTGGGTTTTCAAATCATCAACACTGC 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TGCCTACTGGAAGCCAAGCACTTTTGGTGGAGAAGTGGGTTTTCAAATCATCAACACTGC 

CTCAATTCAGTCTCTCATCTGCAATAACGTGAAGGGCTGTCCCTTTACTTCATTCAGTGT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
CTCAATTCAGTCTCTCATCTGCAATAACGTGAAGGGCTGTCCCTTTACTTCATTCAGTGT 



Query 1801 TCCAGATCCAGAGCTCATTAAAACAGTCACCATCAATGCAAGTTCTTCCCGCTCCGGACT 186 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 1801 TCCAGATCCAGAGCTCATTAAAACAGTCACCATCAATGCAAGTTCTTCCCGCTCCGGACT 186 0 

Query 1861 AGATGATAT C AAT C C C AC AG T AC T AC T AAAAG AAC G T T C G AC T G AAC T G T AG AAG T C T AA 192 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 1861 AGATGATATCAATCCCACAGTACTACTAAAAGAACGTTCGACTGAACTGTAGAAGTCTAA 192 0 

Query 1921 TGATCATATTTATTTATTTATATGAACCATGTCTATTAATTTAATTATTTAATAATATTT 19 8 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 1921 T GAT CATATTTATTTATTTATAT G AACC ATGTC T AT T AAT T T AAT T AT T T AAT AAT AT T T 19 8 0 

Query 19 81 ATATTAAACTCCTTATGTTACTTAACATCTTCTGTAACAGAAGTCAGTACTCCTGTTGCG 2 0 40 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 19 81 ATATTAAACTCCTTATGTTACTTAACATCTTCTGTAACAGAAGTCAGTACTCCTGTTGCG 2 0 40 

Query 2 0 41 GAGAAAGGAGTCATACTTGTGAAGACTTTTATGTCACTACTCTAAAGATTTTGCTGTTGC 2100 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 2 0 41 GAGAAAGGAGTCATACTTGTGAAGACTTTTATGTCACTACTCTAAAGATTTTGCTGTTGC 2100 

Query 2101 TGTTAAGTTTGGAAAACAGTTTTTATTCTGTTTTATAAACCAGAGAGAAATGAGTTTTGA 216 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 2101 TGTTAAGTTTGGAAAACAGTTTTTATTCTGTTTTATAAACCAGAGAGAAATGAGTTTTGA 216 0 

Query 2161 CGTCTTTT T AC T T G AAT T T C AAC T TAT AT T AT AAGAACGAAAG T AAAG AT G T T T G AAT AC 222 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 2161 CGTCTTTT T AC T T G AAT T T C AAC T TAT AT TAT AAGAACGAAAG T AAAG AT G T T T G AAT AC 222 0 

Query 2221 TTAAACACTGTCACAAGATGGCAAAATGCTGAAAGTTTTTACACTGTCGATGTTTCCAAT 22 8 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 2221 T T AAAC AC T G T C AC AAGATGGC AAAATGC TGAAAGT T T T T AC AC T G T C GAT G T T T C C AAT 22 8 0 

Query 22 81 GCATCTTCCATGATGCATTAGAAGTAACTAATGTTTGAAATTTTAAAGTACTTTTGGTTA 23 4 0 
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Sbjct 2281 GCATCTTCCATGATGCATTAGAAGTAACTAATGTTTGAAATTTTAAAGTACTTTTGGTTA 2340 



Query 
Sbjct 



TTTTTCTGTCATCAAACAAAAACAGGTATCAGTGCATTATTAAATGAATATTTAAATTAG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTTTCTGTCATCAAACAAAAACAGGTATCAGTGCATTATTAAATGAATATTTAAATTAG 



Query 2 401 ACATTACCAGTAATTTCATGTCTACTTTTTAAAATCAGCAATGAAACAATAATTTGAAAT 2 46 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 2401 ACATTACCAGTAATTTCATGTCTACTTTTTAAAATCAGCAATGAAACAATAATTTGAAAT 2460 



Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 
Query 
Sbjct 



TTCTAAATTCATAGGGTAGAATCACCTGTAAAAGCTTGTTTGATTTCTTAAAGTTATTAA 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTCTAAATTCATAGGGTAGAATCACCTGTAAAAGCTTGTTTGATTTCTTAAAGTTATTAA 

ACTTGTACATATACCAAAAAGAAGCTGTCTTGGATTTAAATCTGTAAAATCAGTAGAAAT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
ACTTGTACATATACCAAAAAGAAGCTGTCTTGGATTTAAATCTGTAAAATCAGTAGAAAT 

T T T AC T AC AAT T GC T T G T T AAAAT AT T T T AT AAGTG AT G T T C C T T T T T C AC C AAG AG T AT 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
TTTACTACAATTGCTTGTTAAAATATTTTATAAGTGATGTTCCTTTTTCACCAAGAGTAT 

AAAC C T T T T TAG T G T G AC T G T TAAAAC T TCC T T T TAAAT C AAAAT GC CAAAT T TAT T AAG 
I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
AAACCTTTTTAGTGTGACTGTTAAAACTTCCTTTTAAATCAAAATGCCAAATTTATTAAG 



Query 2 701 GTGGTGGAGCCACTGCAGTGTTATCTTAAAATAAGAATATTTTGTTGAGATATTCCAGAA 2 76 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 2701 GTGGTGGAGCCACTGCAGTGTTATCTTAAAATAAGAATATTTTGTTGAGATATTCCAGAA 2760 

Query 2 761 TTTGTTTATATGGCTGGTAACATGTAAAATCTATATCAGCAAAAGGGTCTACCTTTAAAA 2 82 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 2761 TTTGTTTATATGGCTGGTAACATGTAAAATCTATATCAGCAAAAGGGTCTACCTTTAAAA 2820 

Query 2 821 TAAGCAATAACAAAGAAGAAAACCAAATTATTGTTCAAATTTAGGTTTAAACTTTTGAAG 2880 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I II I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 2 821 TAAGCAATAACAAAGAAGAAAACCAAATTATTGTTCAAATTTAGGTTTAAACTTTTGAAG 2880 

Query 2881 CAAACTTTTTTTTATCCTTGTGCACTGCAGGCCTGGTACTCAGATTTTGCTATGAGGTTA 29 40 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 2881 CAAACTTTTTTTTATCCTTGTGCACTGCAGGCCTGGTACTCAGATTTTGCTATGAGGTTA 29 40 

Query 29 41 ATGAAGTACCAAGCTGTGCTTGAATAATGATATGTTTTCTCAGATTTTCTGTTGTACAGT 3000 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 29 41 ATGAAGTACCAAGCTGTGCTTGAATAATGATATGTTTTCTCAGATTTTCTGTTGTACAGT 3000 

Query 3001 TTAATTTAGCAGTCCATATCACATTGCAAAAGTAGCAATGACCTCATAAAATACCTCTTC 3 06 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 3001 TTAATTTAGCAGTCCATATCACATTGCAAAAGTAGCAATGACCTCATAAAATACCTCTTC 3 06 0 

Query 3 061 AAAAT GC T TAAAT T C AT T T C AC AC AT T AAT T T T ATC TC AG T C T T G AAGC C AAT T C AG TAG 312 0 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 3 061 AAAATGCTTAAATTCATTTCACACATTAATTTTATCTCAGTCTTGAAGCCAATTCAGTAG 312 0 

Query 3121 GTGCATTGGAATCAAGCCTGGCTACCTGCATGCTGTTCCTTTTCTTTTCTTCTTTTAGCC 3180 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 3121 GTGCATTGGAATCAAGCCTGGCTACCTGCATGCTGTTCCTTTTCTTTTCTTCTTTTAGCC 3180 

Query 3181 ATTTTGCTAAGAGACACAGTCTTCTCATCACTTCGTTTCTCCTATTTTGTTTTACTAGTT 32 40 
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I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 

Sbjct 3181 ATTTTGCTAAGAGACACAGTCTTCTCATCACTTCGTTTCTCCTATTTTGTTTTACTAGTT 32 40 

Query 3241 TTAAGATCAGAGTTCACTTTCTTTGGACTCTGCCTATATTTTCTTACCTGAACTTTTGCA 3300 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 3241 TTAAGATCAGAGTTCACTTTCTTTGGACTCTGCCTATATTTTCTTACCTGAACTTTTGCA 3300 

Query 33 01 AGTTTTCAGGTAAACCTCAGCTCAGGACTGCTATTTAGCTCCTCTTAAGAAGATTA 3356 

I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I I 
Sbjct 3301 AGTTTTCAGGTAAACCTCAGCTCAGGACTGCTATTTAGCTCCTCTTAAGAAGATTA 3356 
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